


a sequéncia gerada
para Bos taurus e a
anotagao, que é o tra-
balho de identificagao
de genes. Na proxima
etapa, faremos a iden-
tificacdo de variantes
genéticas.

Edipo da La-
goinha foi o animal
escolhido para realizar

‘A vantagem do
sequenciamento completo
do genoma é que
descobriremos variantes
especificas da raga.”

caracteristicas de in-
teresse econdmico.
As novas va-
riantes descobertas
poderdo ser incorpo-
radas em painéis de
marcadores molecu-
lares, para uso em
selecdo gendmica.
Entretanto, este é
um passo que deve

0 sequenciamento. Os

critérios para a sele¢ao

deste individuo foram: genealogia conhecida e DNA
mitocondrial compativel com origem zebuina, me-
nor endogamia com maior nimero possivel de des-
cendentes; pertencente a fazendas publicas. Entre
estes critérios, a baixa endogamia é muito impor-
tante, pois garante que o animal n&o ser& muito ho-
mozigoto. Assim, seu sequenciamento j& permitira
a identificagao de variantes (SNPs e CNVs) especi-
ficas da raga. E como ele foi um padrador importan-
te, estas variantes estardo distribuidas entre seus
descendentes, podendo ser usadas no processo de
selecao.

No caso do sequenciamento do segundo
animal taurino, um individuo da raga Fleckvieh, fei-
to na Alemanha, as pesquisas mostraram grande
numero de variantes genéticas. O surpreendente
foi que a maioria das variantes genéticas nao era
compartilhada entre os animais sequenciados. As-
sim, hg interesse em conhecer as variantes genéti-
cas proprias da raga. Nés temos trabalhado com o
sequenciamento de genes especificos em Guzera
ha alguns anos e ja descobrimos uma série de va-
riantes que sao proprias de Guzera ou de zebuinos.
Portanto, esta etapa vai fornecer novos marcadores
genéticos que poderdo ser usados em estudos de
associacdo. Além disso, é possivel tentar prever o
efeito de variantes. Este trabalho é feito por Bioin-
formética, precisando de confirmagao posterior.

Neste sentido, estdo sendo desenvolvidos
em nivel internacional outros projetos, como o Bo-
vine 1000 genomes e o Bovine Exome, que vao
auxiliar na compreensé@o de que variantes sdo as
mais importantes, do ponto de vista funcional. Além
disso, em breve teremos disponiveis 0os métodos
para deteccdo de mutagbes nas sequéncias que
codificam proteinas (exoma) e para detecgdo do
numero de copias presentes de cada gene (aCGH),
que permitiram uma compreensao bem mais apro-
fundada dos fatores genéticos que interferem nas

ser dado com muito

cuidado. Antes de
se proceder a selegdo gendmica, € preciso validar
0s painéis de marcadores moleculares em grandes
amostras de animais que estdo em sistemas de
avaliagdo. SO assim serd possivel saber se as as-
sinaturas de selegao eventualmente detectadas es-
tdo associadas a quais variagbes funcionais. Todo
0 cuidado é pouco, pois a ferramenta é bastante
poderosa. Seria desastroso que fosse usada para
implementar sele¢&o unidirecional mais rapido, por
exemplo.

Os criadores de Guzera poderao incorporar
a selegao gendmica as outras metodologias, futura-
mente. O primeiro passo é a validagao das baterias
ja disponiveis para detecgdo de SNPs, ou seja, a
avaliagdo de como estas baterias “performam” na
raca. Ou seja, 0s SNPs incluidos capturam a diver-
sidade genética da raga? Como foi dito antes, com
apenas dois animais sequenciados para taurinos ja
foi possivel antever uma variagdo muito grande das
variantes presentes entre eles. Assim, ainda que 0
numero de SNPs que fazem parte de uma bateria
seja muito grande, € possivel que a maioria deles
nao seja polimorfica em uma determinada raga.
Além disso, os SNPs que apresentam variagao po-
dem n&o estar bem distribuidos na raga, de tal for-
ma que regides podem estar a descoberto.

Avantagem do sequenciamento completo do
genoma é que descobriremos variantes especificas
da raga. Estas variantes podem ser testadas em
menor escala, e aquelas que se mostrarem Uteis
podem vir a ser incorporadas em baterias de SNPs,
pois algumas delas permitem customizagao.

Ainda assim, s&o necessarios estudos preli-
minares. Os dados obtidos em taurinos ou em ou-
tras ragas zebuinas ndo podem ser simplesmente
transpostos, sem uma etapa de identificagdo de
assinaturas de selegdo especificas da raga e da
associacao destas com os fenétipos de interesse.
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